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A Adrenalina

A Histamina

A Puryny i pirymidyny
A Melanina

A Serotonina

A Tauryna
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a-helix (a-helisa )

Srmekruen deucorndowa @ helisy
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struktura Il
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struktura cytochromu P450
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kortyzol, cytokiny, czynniki transkrypcyjne
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MOLEKULARNE PRZYZWOITK|
MOLECULAR CHAPERONES
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stres termiczny { , heatstressproteing

stres oksydacyjny

stres mechaniczny

stres energetyczny - Hsp16Hsp110
zatrucie toksynami
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SYMPORT Na'* - glukoza
glukoza Na*
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pompa sodowo- potasowa
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- TKANKA FUNKCIE

GLUTL - BUGH 1AOEER EAI EOT Pobieranie glukozy
7a 001 AAhb-tiistkigelt@dienkie,  Szybkie pobieranie i uwalnianie glukoz)|
nerki
-e0Gh 1 AGEER &l UGEI Pobleranie glukozy
- E 0 Gérdbdy i szkieletowy, tkanka Pobieranie glukozy stymulowane
0EOOUAUT x A ET 001 ET &
GLUTS Jelito cienkie Absorpcja glukozy
sGLTL Jelito cienkie i nerki Aktywne pobieranie glukozy whrew
(ransporter COAAEAT Of xE 000 Ad

jednokierun
kowy)

LOEAdA EI A&

Hames B D, Hooper NM. Bi oc hemi
Wyd. Naukowe PWN 2002

Murray RK, Granner DK, Rodwell VW. ('t §umac z
Kokot F i wsp.). Biochemia Harpera ilustrowana. Wyd.
Lekarskie PZWL 2006

KoolmanJ,R° hKH. (t umaczeni e Wi
T). Biochemia ilustrowany przewodnik. Wyd. Lekarskie
PZWL 2006




